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实验基地进行槟榔缺铁处理：以Hoagland为配方，采用水培的
方法对一叶期进行适应性培养后的槟榔幼苗进行缺铁处理

样品采集：对出现黄化现象的槟榔幼苗的叶片以及主根进行

收集，用75%的乙醇擦拭干净，用液氮冻干

S101

S102

ZIP家族分析：根据已有的植物ZIP基因设计引物进行PCR扩增

，两组ZIP基因简单命名为ZIP1和ZIP2

引物设计：根据ZIP基因的序列，应用primer5软件设计每个
基因的特异性引物

S103

S104

引物的特异性验证：以提取的正常样品的cDNA为模板，进行

PCR扩增，测序，与核酸序列进行比较，检测该引物的特异性

S105

实时荧光定量PCR：采用荧光定量PCR仪对cDNA模板进行荧

光定量PCR检测以及熔解曲线分析，再一次验证扩增的特异性
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