权利要求书


1. 一种香叶基香叶醇还原酶，其特征在于：该香叶基香叶醇还原酶来源于杨树，其氨基酸序列如SEQ ID NO .14所示。
2. 与权利要求1所述的香叶基香叶醇还原酶相关的生物材料，其特征在于：该生物材料为以下1）~5）中的任一种：

1）编码香叶基香叶醇还原酶的核酸分子；

2）含有1）所述核酸分子的表达盒；

3）含有1）所述核酸分子的重组载体；

4）含有1）所述核酸分子的重组微生物；

5）含有3）所述重组载体的重组微生物。
3. 根据权利要求2所述的生物材料，其特征在于：所述编码香叶基香叶醇还原酶的核酸分子的核苷酸序列如SEQ ID NO .1所示。
4. 权利要求1所述的香叶基香叶醇还原酶或者权利要求2或3所述的生物材料在调控杨树生长发育上的应用；所述调控杨树生长发育为调控杨树生长速率和/或叶片颜色。
5. 根据权利要求4所述的应用，其特征在于：所述调控为抑制所述香叶基香叶醇还原酶或者所述生物材料在杨树中的表达进而使杨树生长速率减慢和/或叶片颜色变黄。
6. 一种转基因杨树的构建方法，其特征在于：包括如下步骤：
（1）以SEQ ID NO .1所示的杨树香叶基香叶醇还原酶编码基因PtrCHLP3的基因序列为模板，分别利用正向片段克隆引物和反向片段克隆引物扩增正向片段和反向片段；
（2）以PCAMbiA2301-PS为骨架载体，将pCambia2301-PS载体进行双酶切，然后将PtrCHLP3部分片段的正向序列、RTM序列和部分片段的反向序列依次重组到PCAMbiA2301-PS载体中，得到pCAMBIA2301-PtrCHLP3–RNAi阳性质粒；

 （3）将pCAMBIA2301-PtrCHLP3–RNAi阳性质粒采用叶盘法转化杨树。
7. 根据权利要求6所述的构建方法，其特征在于：所述步骤（1）中正向片段克隆引物为PtrCHLP3-F1和PtrCHLP3-R1，所述反向片段克隆引物为PtrCHLP3-F2和PtrCHLP3-R2；所述正向片段克隆引物PtrCHLP3-F1的序列如SEQ ID NO .2所示，所述正向片段克隆引物PtrCHLP3-R1的序列如SEQ ID NO .3所示，所述反向片段克隆引PtrCHLP3-F2的序列如SEQ ID NO .4所示，所述反向片段克隆引物PtrCHLP3-R1的序列如SEQ ID NO .5所示。
8. 根据权利要求6所述的构建方法，其特征在于：所述步骤（3）中将pCAMBIA2301-PtrCHLP3–RNAi表达载体采用叶盘法转化杨树，具体包括：将pCAMBIA2301-PtrCHLP3–RNAi阳性质粒转化表达菌株感受态，利用侵染法侵染杨树叶盘，筛选阳性转基因株系，获得转基因杨树。
9. 根据权利要求8所述的构建方法，其特征在于：所述表达菌株为农杆菌。
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